
● 实验室定位

         江西省分子生物学与基因工程重点实验室成立于2005年，挂靠于南昌大学生命科学学院，以生物学一级学科博士点和博士后流

动站为依托。实验室坚持技术创新与资源开发利用相结合的原则，以开发具有重大应用前景的功能基因及其技术平台为重点，以为

江西生物技术产业化提供技术支撑和人才保障为目标，定位于应用基础研究。

      实验室拥有实验用房1600余平方米，其中生物园占地200余亩，园中建设有网室、温室、水产养殖池、柑橘园等试验配套用房。

拥有激光共聚焦、遗传分析仪、人工气候室、荧光定量PCR仪、显微图像分析系统和显微操作仪等现代仪器设备总值1250万元以上。

● 学术梯队

         实验室现有科研人员36人，其中教授19人，副教授9人；具有博士学位29人，硕士学位5人；江西省中青年学科带头人5人，江

西省百千万人才工程第一二层次人选4人，美国、法国、澳大利亚等留学归国人员11人。

        实验室主任 朱友林，博士、教授、博士生导师。教育部高等学校生物技术、生物工程类专业教学指导委员会副主任，江西省普

通高校本科专业综合评价专家委员会主任，中国植物学会常务理事，江西省植物学会名誉理事长，江西省青少年科普教育协会理事

长，江西省欧美留学联谊会副会长，《高校生物学研究（电子版）》副主编。

● 主要研究方向

        目前实验室主要开展以下4个方向的研究：（1）基因组学与功能基因挖掘: 研究生物基因组DNA序列变异及其与生物表型变异

的关系，定位、分离、鉴定和利用控制生物重要性状的关键基因或有市场应用前景的功能基因，进而采用基因工程技术改良生物性

状；（2）真核基因表达与调控: 以干细胞等为主要材料，重点从转录和翻译二个层次上研究真核生物基因表达调控的过程和机制；

（3）分子免疫学与鱼类病害防治：在分子水平上对鱼类先天性免疫系统、免疫相关基因和效应子进行研究，以揭示鱼类分子防御机

制，探索鱼类病害防治的新思路和新途经；（4）分子系统学与生物资源利用：重点在DNA序列水平上研究生物系统发育和生物进化

的过程和机理以及经济动植物遗传种质资源的遗传多样性及其保护与利用。

● 代表性研究成果

         实验室在2013年江西省科技厅对江西省重点实验室和工程技术研究中心的评估中被评为优秀重点实验室。近3年来，本实验室已

承担省级以上科研项目30项，其中国家自然科学基金项目17项，到账科研经费 924.6万元，在“Cell”, “PNAS”, “Genetics”, 

“Nucleic Acids Research”, “Molecular Ecology”等国内外重要期刊上发表研究论文论文115篇，获得发明专利7项。科研成果获省级

科技进步奖1项。
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罗玉萍等，神经干细胞命运决定的分子机制研究，2019，  江西省科技进步一等奖。

廖鹏飞等，水稻基因OsNF-YC5在提高水稻耐盐能力中的应用，2020，发明专利。
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